	Statistical tests performed on the following pairs of genotypes:
	Normalised Phellem length
p-value:
	Total Area
p-value:
	Periderm/Total Area
p-value:

	WT (Col0)-pxy 
	0.5513    
	0.1327
	1.8e-4

	WT (Col0)-pxl1 pxl2 
	0.0215
	0.0315
	0.9869

	WT (Col0)-pxf (pxy pxl1 pxl2) 
	0.0013
	4.03e-5
	8.7e-4

	pxy-pxl1 pxl2 
	0.0066
	3.5 e-5
	0.0011

	pxy-pxf (pxy pxl1 pxl2) 
	0.0068
	0.0299
	0.9381

	pxl1 pxl2-pxf (pxy pxl1 pxl2) 
	3.4e-09
	0
	0.0046

	WT (Col0)-pxl1 pxl2 
	0.0564
	0.0432
	0.5297

	WT (Col0)-pxf (pxy pxl1 pxl2) 
	9.5e-05
	0.0065
	0.7387

	WT (Col0)-pxf er 
	0.0151
	0.1726
	0.6332

	WT (Col0)-pxf er erl2 
	0.0016
	0.2725
	0.9999

	pxf er-pxf (pxy pxl1 pxl2) 
	0.4653
	0.6011
	0.9961

	pxf er erl2-pxf (pxy pxl1 pxl2) 
	0.9414
	0.3970
	0.7712

	pxf er erl2-pxf er 
	0.9414
	0.9907
	0.6672

	WT (Col0)-er erl2 (PD45-3) 
	5.929e-4
	0.1918  
	0.9380

	WT (Col0)-er erl2 (PD45-5) 
	0.3462
	
	 

	WT (Col0)-pxy pxl1 pxl2 er erl1 erl2 *
	<0.05
	1.7e-07
	0.8710

	WT (Col0)-pxy pxl1 pxl2 er erl2 erl1/+ or +/+
	3.08e-5
	1.4e-05
	0.0889

	pxy pxl1 pxl2 er erl1 erl2*-er erl2 (PD45-3) 
	<0.05
	0.0079
	0.9380

	pxy pxl1 pxl2 er erl2 erl1/+ or +/+-er erl2 (PD45-3) 
	0.9246
	0.0017
	0.0092

	pxy pxl1 pxl2 er erl2 erl1/+ or +/+-pxy pxl1 pxl2 er erl1 erl2 * 
	<0.05
	3.8e-05
	0.0087

	er erl2 (PD45-5)-er erl2 (PD45-3) 
	0.1272
	 
	 

	WT (Col0)-35S:PSKR1
	<0.05
	0.98
	0.2471

	WT (Col0)-pskr1-2 pskr2-1 
	0.9194
	
	 

	WT (Col0)-pskr1-3 psy 1R 
	0.1666
	 
	 

	WT (Col0) vs   GK-155E07 1-12 (At3g47570-LRR-receptor) 
	0.0146
	0.1594
	0.0950

	WT (Col0) vs   GK-415H04 1-17 (At3g47570-LRR-receptor) 
	0.7766
	0.1929
	0.0950

	WT (Col0) vs SALK_021171C (LRR_AT1G07650) 
	0.8672
	0.4039
	1.0000




Add that I tested the normality and the variances. 
